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3. S-a înregistrat, că în gospodăriile particulare infestarea găinilor cu malofagi a constituit 

până la 100% din cazuri, cu purici - 39,0% şi cu acarieni gamazizi în 72,0% din cazuri. 
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Abstract. The purpose of the respective research was focused on establishing the incidence of 

Salmonella spp. bacteria in some poultry enterprises and the prevalence of Salmonella bacteria in 

the background of the microbiome present in laying hens units. The study was carried out on fecal 

samples taken from poultry units, as well as on samples taken from the dead laying birds at the same 
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period of examination. For isolation and identification of bacterial microbiome and Salmonella 

bacteria serotypes were used selective and differential culture media, including special media for 

Salmonella identification. The research was carried out at three stages of the egg production process 

as before the laying period, in the meddle and towards the end of the laying period.  

The obtained results show that the index of Salmonella spp. bacteria in faces had relatively 

low variations before the laying period, such as (0.65±0.16 log UFC/g at the age of 145-165 days, 

with an insignificant increase in the middle of the laying period, reaching the index of 0.71±0.08 

log UFC/g, with a doubling of the indices up to 1.66±0.24 log UFC/g (p>0.05) at the end of the 

laying period (450-470 days). In case when the samples were taken at the same studded periods 

from the dead laying hens, the index of bacteria of the genus Salmonella increased from 2.61±0.15 

log UFC/g at the beginning of egg production (145-165 days) and increased considerably up to 

3.38±0.26 log CFU/g at the end of the egg laying period (450-470 days).  The obtained results 

demonstrate that towards the end of the laying period, the number of conditionally pathogenic 

bacteria increased and at the same time the number of bacteria from the genus Salmonella increases 

significantly, a fact that could also lead to the outbreak of bacterial diseases in poultry flocks, 

especially salmonellosis.  

 

INTRODUCERE 
Creșterea păsărilor de curte cu progresele tehnologice atinse la momentul actual  au condus 

la generarea  și extinderea acestui sector pe scară largă. La momentul actual studiile geonomice și 

metagenetice sunt cele mai inovatoare abordări în domeniul siguranței alimentare. Important este 

faptul ca în acest context să se ea în calcul și importanța bolilor infecțioase la păsări [2,10,14]. 

Aceste studii permit izolarea și descrierea detaliată a caracteristicelor diferitor  agenți patogeni cu 

caracter zoonotic, cum ar fi:  Salmonella spp. Campylobacter spp.,  Escherichia coli etc, la păsările 

de curte. Cercetările științifice de ordin genomic au relevat importanța microbiotei intestinale 

asupra sănătății, dar și în cazul de boală la păsări, precum și utilizarea lor pentru monitorizarea 

situației epidemiologice și  oferirea dovezilor concrete despre rolul infecțiilor păsărilor de curte în 

infecțiile zoonotice umane [3,7,11].  

Păsările de curte și produsele derivate ale păsărilor, cum ar fi carnea și ouăle, sunt printre 

principalele surse de transmitere a diferitor agenți infecțioși la om, precum și a bacteriilor din genul 

Salmonella spp. [8,13]. 

Prin urmare, agentul patogen al salmonelozei aviare este diseminat în mod obișnuit la 

păsările domestice și sălbatice, iar simptomele clinic ale infecției sunt caracterizate prin febră, 

diaree, mortalitate crescută la puii mici, scăderea producției de ouă, peritonite vitelinice la păsările 

ouătoare, etc. [1,5,13]. 

Printre germenii patogeni de importanță epidemică crescută la păsări se menționează  

Salmonella spp., care și reprezintă una dintre cauzele cele mai frecvente în rândul toxiinfecțiilor 

alimentare la populația umană la nivel global. În special păsările reprezintă sursa primară al acestui 

agent patogen, însă produsele alimentare obținute de la păsările contaminate și purtătoare de 

germeni sunt principala cale de transmitere la om. În acest context, înțelegerea deosebirilor 

epidemiologice  a germenilor patogeni din genul Salmonella joacă un rol important în controlul, 

monitorizarea și supravegherea eficientă a acestora de-a lungul lanțului alimentar cu accentul de 

bază pus pe controlul salmonelelor la efectivele de păsări vii [4,7,13,15]. 

Acest fapt, demonstrează importanța cercetărilor efectuate  de către cercetătorii în 

identificarea prevalenței serotipelor de Salmonella spp. la păsările de curte, în produsele alimentare 

de origine animală și în probele de mediu, examinarea diversității și frecvenței serotipelor  

acestora, precum și evaluarea importanței serotipelor zoonotice precum S. Typhimurium și S. 

Enteritidis, ca o sursă primară potențială de agenți patogeni pentru sănătatea publică [6, 9,15].  

 

MATERIAL ŞI METODE 
Cercetările au fost efectuate la Departamentul Siguranța Alimentelor și Sănătate Publică al 

facultății de Medicină Veterinară a Universității Tehnice din Moldova, la Centrul Republican de 
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Diagnostic Veterinar (laboratorul încercări produse alimentare și în laboratorul de Diagnostic 

Sănătate Animală), precum și în laboratorul de microbiologie al Institutului Științifico-Practic de 

Biotehnologii în Zootehnie și Medicină Veterinară. Ca material pentru cercetare au servit probele 

de materii fecale prelevate de la unele unități avicole de producere  a ouălor de consum curent din 

republică (probe cu mărimea de 150 g, prelevată din diferite regiuni ale încăperii avicole) , precum 

și probe prelevate de la cadavrele păsărilor ouătoare ( din cecumuri și din oviduct). Prelevarea 

probelor s-a efectuat la trei perioade semnificative din perioada ciclului de producere a ouălor, 

precum ar fi: înaintea începerii perioadei de ouat (145-165 de zile), la mijlocul perioadei de ouat  

(290-310 de zile ) și spre finele perioadei de ouat (450-470 de zile). 

Pentru izolarea tipurilor de microorganisme, inclusiv bacteriile din genul Salmonella spp. au 

fost folosite medii de cultură cum ar fi: agarul și bulionul peptonat, mediul Endo, Saburo, Levin.  

Pentru izolarea și identificarea bacteriilor din genul Salmonella spp. au fost folosite mediile de 

cultură Bismut sulfit agar, Salmonella Sighella Agar, Brilliance Salmonella Agar (BSA), iar ca 

medii de imbogățire au fost folosite Apa peptonată tamponată (APT); Mediu Rappaport-

Vassiliadis cu soia (bulion RVS); Bulion Muller-Kauffman tetrationat-novobiocina (bulion 

MKTTn); Agar xiloză-lizină-dezoxicolat (agar XLD).    

Izolarea și identificarea bacteriilor din genul Salmonella spp. a fost efectuată conform 

metodei SM EN ISO 6579-1:2017 - Microbiologia lanțului alimentelor. Metoda orizontala pentru 

detectarea, numărarea si tipizarea serologica a bacteriilor de genul Salmonella”.  

 

REZULTATE ȘI DISCUȚII 
Studiul respectiv a avut ca scop de a stabili care este  componența și diversitatea florei 

bacteriene la efectivele de întreținere a găinilor ouătoare pentru producerea ouălor de consum 

curent. Pentru studiul respectiv, periodic, de la efectivele de păsări au fost prelevate probe de 

materii fecale conform standardelor în vigoare. O probă pentru cercetare era fost constituită din 

150g materii fecale de la o hală, constituită din volumul prelevat din diferite părți ale încăperii. 

Concomitent de la cadavrele de găini ouătoare, în mod aleatoriu, sau prelevat materii fecale de la 

nivelul cecumurilor precum și de la nivelul oviductelor.  

Rezultatele studiului cu referire la incidenta diferitor tulpini de bacterii  din combinația 

microbismului materiilor fecale din halele pentru întreținerea găinilor ouătoare sunt prezentate în 

tabelul 1. 

 

Tabelul 1. Componența microbiologică a materiilor fecale prelevate de la găinile 
ouătoare (n=5), log UFC/g 

Tipul bacteriilor 

Termenii de prelevare a probelor pe perioada ouatului (zile) 

145-165 
(începutul ouatului) 

290-310  
(mijlocul perioadei 

ouatului) 

450-470 
(finalul perioadei 

ouatului) 
Salmonella spp. 0,65±0,16 0,71±0,08 1,66±0,24* 

E.coli 

(bact. coliforme) 
8,85±0,29 8,37±0,74 8,79±0,61 

Mycoplasma 0,68±0,21 0,68±0,13 1,45±0,18* 
Streptococi 2,52±0,09 2,16±0,22 3,14±0,20* 
Stafilococi 1,15±0,37 1,22±0,25 2,57±0,24* 

Proteus 0,70±0,09 0,57±0,11 3,06±0,20*** 
Fungi 0,69±0,25 0,37±0,11 3,18±0,22** 

* B= 0,95 (p>0,05); ** B=0,99 (p>0,01); *** B=0,990 (p>0,001) 

 
Rezultatele obținute relatează că la găinile ouătoare, indicele bacteriilor coliforme în 

perioada începutului ouatului (145-165 zile) a constituit 8,85±0,29 log UFC/g, cu variații practic 

constante de 8,37±0,74 log UFC/g la mijlocul perioadei ouatului (290-310 zile) și 8,79±0,61 log 

UFC/g la finele perioadei ouatului (290-310 zile).  
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De menționat faptul că indicele bacteriilor din genul Salmonella spp. a avut variații relativ 

reduse, precum (0,65±0,16 log UFC/g la vârsta de 145-165 de zile cu o creștere dublă de 1,66±0,24 

log UFC/g (p>0,05), la finele perioadei ouatului (450-470 de zile. Ca indice mărit al formelor de 

bacterii l-a constituit Streptococii, care au avut valori de 2,52±0,09 log UFC/g la vârsta păsărilor 

de 145-165 de zile, cu o majorare de până la 3,14±0,20 log UFC/g (p>0,05), la finele perioadei de 

ouat 450-470 de zile. Indicele Stafilococilor a variat de la 1,15±0,37 log UFC/g la începutul 

perioadei ouatului având o creștere de până la 2,57±0,24 log UFC/g (p>0,05), la finele perioadei 

de ouat (450-470 de zile). Bacteriile din genul Proteus la începutul perioadei de ouat a avut variații 

de 0,70±0,09 log UFC/g cu o creștere semnificativă la finele perioadei de ouat de până la trei ori , 

având valori de până la 3,06±0,20 log UFC/g (p>0,001) la finele perioadei de ouat (450-470 de 

zile). Considerabil a crescut și numărul de fungi, care au variat de la 0,69±0,25 log UFC/g la 

începutul perioadei ouatului până la 3,18±0,22 log UFC/g (p>0,01) la finele perioadei de ouat. 

Referitor la bacteriile din genul Mycoplasma se menționează că la începutul perioadei ouatului a 

avut valori de 0,68±0,21 log UFC/g, iar la finele perioadei ouatului acest indice s-a dublat, 

constituind 1,45±0,18 log UFC/g (p>0,05). 

Datele obținute permit de a relata că pe parcursul perioadei de ouat, se majorează 

semnificativ toți indicii bacteriologici, unii fiind dublați sau chiar triplați, fapt ce denotă că 

concomitent se măresc și riscurile de apariție e unor boli contagioase, pe fonul cărora este prezent 

și riscul declanșării salmonelozei aviare. 

Concomitent cu cercetările bacteriologice efectuate la găinile ouătoare au fost cercetate și 

incidența peritonitelor vitelinice la cadavrele găinilor ouătoare.  

După necropsia cadavrelor, o atenție deosebită s-a atras la starea organelor de reproducție și 

în special la ovare, oviduct și respectiv prezența sau lisa peritonitelor vitelinice, leziune 

patomorfologică ”patognomică”, care este practic frecventă la majoritatea numărului păsărilor 

contaminate cu bacterii din genul Salmonella spp. Pe figurile 1 și 2 sunt prezentate imaginile care 

reprezintă găinile ouătoare cu modificări tipice de peritonită vitelinică.  

Pe figura 1 sunt reprezentate modificările patomorfologice la cadavrele găinilor ouătoare, 

care reprezintă mase coagulare de ovule sparte în cavitatea abdominală, precum și o mulțime de 

ovule afectate, de culoare cafeniu-închisă, acumulare de amestec exsudat-țesut cu adaos de fibrină, 

iar pe figura 2 sunt reprezentate masele de amestec exsudat cu conținut al ovulelor sparte, cu 

prezența de conținut al ovulelor printre intestine si în cavitatea abdominală. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 
 
Pentru a stabili incidența bacteriilor din genul Salmonella spp. pe fonul altor bacterii la 

cadavrele găinilor ouătoare, de la cadavrele necropsiate au fost prelevate probe de material 

patologic pentru a stabili predominanța florei bacteriene, precum și nivelul de incidență a 

Figura 1. Peritonită vetelinică la 

cadavrul de găina ouătoare (peritonită 

vitelinică, cu ovule deformate și de 

culoare bruna- cenușie). 

Figura 2. Peritonită vetelinică la cadavrul 

de gaină ouătoare (peritonită vetelinică, 

ovule sparte și conținut de ovule printre 

intestine). 
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bacteriilor din genul Salmonella spp. Prelevarea probelor a coincis cu perioada de colectare a 

probelor pentru cercetare de la efectivul de găini ouătoare (la perioada începutului ouatului 145-

165 zile; mijlocul perioadei ouatului 290-310 zile și spre finalul perioadei ouatului 450-470 zile). 

Probele pentru cercetare au fost constituite din conținutul intestinal, conținutul peritoneal și al 

oviductelor. Rezultatele acestui studiu sunt prezentate în tabelul 2. Analizând datele din tabel se 

poate de menționat că fonul microbian este  reprezentat de o asociere diversă de microorganisme 

coliforme, strepto si stafilococică, dar di de bacterii din genurile Proteus și fungi microscopici. 

 
Tabelul 2. Componența microbiologică a materialului pentru cercetare prelevat de la 

cadavrele găinilor ouătoare (n=5), (n=5), log UFC/g 

Tipul bacteriilor 

Termenii de prelevare a probelor pe perioada ouatului (zile) 

145-165 
(începutul ouatului) 

290-310  
(mijlocul perioadei 

ouatului) 

450-470 
(finalul perioadei 

ouatului) 
Salmonella spp. 2,61±0,15 2,77±0,08 3,38±0,26 

E.coli 

(bact. coliforme) 
10,43±0,12 9,43±0,68 10,27±0,21 

Mycoplasma 2,04±0,20 2,65±0,11 2,77±0,24 
Streptococi 3,33±0,25 3,14±0,33 3,84±0,19 
Stafilococi 2,30±0,30 2,05±0,42 3,84±0,12** 

Proteus 2,08±0,28 2,25±0,11 3,93±0,41* 
Fungi 2,02±0,25 1,73±0,20 3,88±0,17** 

* B= 0,95 (p>0,05); ** B=0,99 (p>0,01);  

 

La cadavrele găinilor ouătoare, indicii microflorei intestinale și de la nivelul oviductelor au 

demonstrat indici semnificativi măriți ai bacteriilor de toate genurile.  

În perioadele menționate, indicele bacteriilor coliforme la cadavrele găinilor a variat de la 

10,43±0,12 log UFC/g la începutul perioadei ouatului (145-165 de zile), oscilând cu variații de 

10,27±0,21 log UFC/g, la cadavrele găinilor cu vârsta de 450-470 (finalul perioadei ouatului). În 

același timp, indicele bacteriilor din genul Salmonella, a crescut de la 2,61±0,15 log UFC/g la 

cadavrele găinilor ouătoare (începutul ouatului 145-165 de zile ) și până la 3,38±0,26 log UFC/g 

la cadavrele găinilor cu vârsta de 450-470 de zile. Indicele bacteriilor din genul Streprococcus a 

avut variații de la 3,33±0,25 log UFC/g la cadavrele găinilor cu vârsta de 145-165 de zile atingând 

valori de până la 3,84±0,19 log UFC/g la cadavrele găinilor spre finele perioadei de ouat (450-470 

de zile). Indicii valorici ai bacteriilor din genul Stafilococus au avut variații de la 2,30±0,30 log 

UFC/g la începutul perioadei de ouat, atingând valori de 3,84±0,12 log UFC/g (p>0,01), la 

cadavrele găinilor ouătoare spre finele perioadei de ouat. Relativ înalți au fost și indicii fungilor 

cu variații 2,02±0,25 log UFC/g la începutul perioadei ouatului cu o creștere semnificativă, până 

la 3,88±0,17 log UFC/g (p>0,01), la cadavrele de găini la finele perioadei de ouat. La finele 

perioadei de ouat, variații înalte au avut și indicii bacteriilor precum Proteus și Mycoplasma, având 

indicii de până la 3,93±0,41 log UFC/g (p>0,05) și 2,77±0,24 log UFC/g, respectiv. 

Rezultatele obținute demonstrează că spre sfârșitul perioade de ouat, numărul bacteriilor 

condiționat patogene crește și totodată semnificativ crește și numărul bacteriilor din genul 

Salmonella, fapt care ar putea duce și la declanșarea unor boli bacteriene la efectivele de păsări, 

dar mai cu seamă a salmonelozei. 

 

CONCLUZII 
1. Rezultatele obținute permit de a relata că îndeplinirea măsurilor sanitare veterinare și 

curativ profilactice în cadrul întreprinderilor avicole, nu diminuează pe deplin riscurile de 

contaminare cu bacterii din genul Salmonella spp. , persistând în continuare o problemă importantă 

pentru sănătatea efectivelor de păsări, precum și riscuri majore pentru sănătatea publică.  
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Cercetările bacteriologice efectuate au demonstrat, că componența microflorei condiționat 

patogenă cu cel mai înalt indice a fost reprezentată de bacterii din genul  E. coli (bacterii coliforme, 

constituind 10,27±0,21 log UFC/g) la cadavrele găinilor cu vârsta de 450-470 de zile, la care în 

același timp și bacteriile din genul Salmonella spp. au avut indici majorați, reprezentând valori de 

3,38±0,26 log UFC/g, fapt ce denotă  riscuri crescute pentru efectivele de păsări și pentru produsele 

avicole. 
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Abstract. This paper reviews the situation in the Republic of Moldova regarding avian 

influenza infections in wild and domestic birds from January 2022 to September 2024. The study 

reflects that during the 3 years,  were examinated 38210 samples to establish predominantly 

serotype combination H5N1 of the influnece virus. The basis of the undertaken study were the 

results of laboratory tests of biological samples of pathological material, collected from domestic 

birds from private households, kept in captivity or free and from birds from wildlife from various 

geographical areas of the Republic of Moldova. The results of study demonstrates the interaction 

between wild and domestic migratory birds, the spread of HPAI H5N1 leading to high mortalities 

and economic losses in the private sector.  The conducted research demonstrated a incidence of 

spreading of avian flu on the territory of the Republic of Moldova, constituting in 2022 with 23 

outbreaks of avian flu, 89 outbreaks in 2023, and in the first 9 months of the  2024 year were 

identified 38 new outbreaks. 

Keywords: avian flu, evolution H5N1, real time RT-PCR, highly pathogenic avian 

influenza. 

 
INTRODUCERE 
Influența aviară, cunoscută și sub denumirea de gripa aviară, este o boală infecțioasă 

provocată de virusurile de tip A din familia Orthomyxoviridae [1].  Influența aviară a fost 

identificată pentru prima dată la sfârșitul secolului al XIX-lea. De-a lungul timpului, au fost 

reportate focare sporadice, dar severe în rândul păsărilor domestice. Virusurile de tip A au fost 

identificate ca fiind responsabile pentru aceste focare, iar cercetările ulterioare au arătat că păsările 

acvatice, în special rațele și gâștele, sunt gazdele naturale ale acestor virusuri. Influența aviară este 

o boală gravă și foarte contagioasă care afectează păsările de curte și din fauna sălbatică. Boala 

este provocată de diverse tipuri  al virusului influenței, cu potențial de a contamina în aceeași 

măsură mamiferele, în special porcinele și oamenii [2].  
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