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Abstract. The purpose of the respective research was focused on establishing the incidence of
Salmonella spp. bacteria in some poultry enterprises and the prevalence of Salmonella bacteria in
the background of the microbiome present in laying hens units. The study was carried out on fecal
samples taken from poultry units, as well as on samples taken from the dead laying birds at the same
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period of examination. For isolation and identification of bacterial microbiome and Salmonella
bacteria serotypes were used selective and differential culture media, including special media for
Salmonella identification. The research was carried out at three stages of the egg production process
as before the laying period, in the meddle and towards the end of the laying period.

The obtained results show that the index of Salmonella spp. bacteria in faces had relatively
low variations before the laying period, such as (0.65+0.16 log UFC/g at the age of 145-165 days,
with an insignificant increase in the middle of the laying period, reaching the index of 0.71+0.08
log UFC/g, with a doubling of the indices up to 1.66+0.24 log UFC/g (p>0.05) at the end of the
laying period (450-470 days). In case when the samples were taken at the same studded periods
from the dead laying hens, the index of bacteria of the genus Salmonella increased from 2.61+0.15
log UFC/g at the beginning of egg production (145-165 days) and increased considerably up to
3.38+0.26 log CFU/g at the end of the egg laying period (450-470 days). The obtained results
demonstrate that towards the end of the laying period, the number of conditionally pathogenic
bacteria increased and at the same time the number of bacteria from the genus Salmonella increases
significantly, a fact that could also lead to the outbreak of bacterial diseases in poultry flocks,
especially salmonellosis.

INTRODUCERE

Cresterea pasarilor de curte cu progresele tehnologice atinse la momentul actual au condus
la generarea si extinderea acestui sector pe scara larga. La momentul actual studiile geonomice si
metagenetice sunt cele mai inovatoare abordari in domeniul sigurantei alimentare. Important este
faptul ca 1n acest context sa se ea in calcul si importanta bolilor infectioase la pasari [2,10,14].
Aceste studii permit izolarea si descrierea detaliata a caracteristicelor diferitor agenti patogeni cu
caracter zoonotic, cum ar fi: Salmonella spp. Campylobacter spp., Escherichia coli etc, la pasarile
de curte. Cercetarile stiintifice de ordin genomic au relevat importanta microbiotei intestinale
asupra sanatatii, dar si in cazul de boala la pasari, precum si utilizarea lor pentru monitorizarea
situatiei epidemiologice si oferirea dovezilor concrete despre rolul infectiilor pasarilor de curte in
infectiile zoonotice umane [3,7,11].

Pasarile de curte si produsele derivate ale pasarilor, cum ar fi carnea si ouale, sunt printre
principalele surse de transmitere a diferitor agenti infectiosi la om, precum si a bacteriilor din genul
Salmonella spp. [8,13].

Prin urmare, agentul patogen al salmonelozei aviare este diseminat in mod obisnuit la
pasdrile domestice si salbatice, iar simptomele clinic ale infectiei sunt caracterizate prin febra,
diaree, mortalitate crescuta la puii mici, scaderea productiei de ouad, peritonite vitelinice la pasarile
ouatoare, etc. [1,5,13].

Printre germenii patogeni de importantd epidemica crescutd la pasdri se mentioneaza
Salmonella spp., care si reprezinta una dintre cauzele cele mai frecvente in randul toxiinfectiilor
alimentare la populatia umani la nivel global. In special pasirile reprezinta sursa primari al acestui
agent patogen, insd produsele alimentare obtinute de la pasarile contaminate si purtitoare de
germeni sunt principala cale de transmitere la om. In acest context, intelegerea deosebirilor
epidemiologice a germenilor patogeni din genul Salmonella joaca un rol important in controlul,
Monitorizarea si supravegherea eficienta a acestora de-a lungul lantului alimentar cu accentul de
baza pus pe controlul salmonelelor la efectivele de pasari vii [4,7,13,15].

Acest fapt, demonstreazd importanta cercetdrilor efectuate de catre cercetdtorii in
identificarea prevalentei serotipelor de Salmonella spp. la pasarile de curte, in produsele alimentare
de origine animald si in probele de mediu, examinarea diversitatii si frecventei serotipelor
acestora, precum si evaluarea importantei serotipelor zoonotice precum S. Typhimurium si S.
Enteritidis, ca o sursad primara potentialda de agenti patogeni pentru sanatatea publica [6, 9,15].

MATERIAL SI METODE
Cercetarile au fost efectuate la Departamentul Siguranta Alimentelor si Sdnatate Publicd al
facultatii de Medicina Veterinara a Universitatii Tehnice din Moldova, la Centrul Republican de
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Diagnostic Veterinar (laboratorul incercari produse alimentare si in laboratorul de Diagnostic
Sanatate Animala), precum si in laboratorul de microbiologie al Institutului Stiintifico-Practic de
Biotehnologii in Zootehnie si Medicina Veterinara. Ca material pentru cercetare au servit probele
de materii fecale prelevate de la unele unitati avicole de producere a oudlor de consum curent din
republica (probe cu marimea de 150 g, prelevata din diferite regiuni ale incaperii avicole) , precum
si probe prelevate de la cadavrele pasarilor ouatoare ( din cecumuri si din oviduct). Prelevarea
probelor s-a efectuat la trei perioade semnificative din perioada ciclului de producere a ouilor,
precum ar fi: inaintea inceperii perioadei de ouat (145-165 de zile), la mijlocul perioadei de ouat
(290-310 de zile ) si spre finele perioadei de ouat (450-470 de zile).

Pentru izolarea tipurilor de microorganisme, inclusiv bacteriile din genul Salmonella spp. au
fost folosite medii de cultura cum ar fi: agarul si bulionul peptonat, mediul Endo, Saburo, Levin.
Pentru izolarea si identificarea bacteriilor din genul Salmonella spp. au fost folosite mediile de
cultura Bismut sulfit agar, Salmonella Sighella Agar, Brilliance Salmonella Agar (BSA), iar ca
medii de imbogatire au fost folosite Apa peptonata tamponatd (APT); Mediu Rappaport-
Vassiliadis cu soia (bulion RVS); Bulion Muller-Kauffman tetrationat-novobiocina (bulion
MKTTn); Agar xiloza-lizina-dezoxicolat (agar XLD).

Izolarea si identificarea bacteriilor din genul Salmonella spp. a fost efectuatda conform
metodei SM EN ISO 6579-1:2017 - Microbiologia lantului alimentelor. Metoda orizontala pentru
detectarea, numararea si tipizarea serologica a bacteriilor de genul Salmonella”.

REZULTATE SI DISCUTII

Studiul respectiv a avut ca scop de a stabili care este componenta si diversitatea florei
bacteriene la efectivele de intretinere a gainilor oudtoare pentru producerea oudlor de consum
curent. Pentru studiul respectiv, periodic, de la efectivele de pasari au fost prelevate probe de
materii fecale conform standardelor in vigoare. O proba pentru cercetare era fost constituitd din
150g materii fecale de la o hala, constituitd din volumul prelevat din diferite parti ale incaperii.
Concomitent de la cadavrele de gaini oudtoare, in mod aleatoriu, sau prelevat materii fecale de la
nivelul cecumurilor precum si de la nivelul oviductelor.

Rezultatele studiului cu referire la incidenta diferitor tulpini de bacterii din combinatia
microbismului materiilor fecale din halele pentru intretinerea gainilor oudtoare sunt prezentate in
tabelul 1.

Tabelul 1. Componenta microbiologica a materiilor fecale prelevate de la giinile
ouitoare (n=5), log UFC/g

Termenii de prelevare a probelor pe perioada ouatului (zile)
Tipul bacteriilor 145-165 290-310 450-470
(inceputul ouatului) (mijlocul perioadei (finalul perioadei
P ouatului) ouatului)
Salmonella spp. 0,65+0,16 0,71+0,08 1,66+0,24*
E.coli 8,85+0,29 8,37+0,74 8,79:0,61
(bact. coliforme)

Mycoplasma 0,68+0,21 0,68+0,13 1,45+0,18*
Streptococi 2,52+0,09 2,16+0,22 3,14+0,20%
Stafilococi 1,15+0,37 1,22+0,25 2,57+0,24*

Proteus 0,70+0,09 0,57+0,11 3,06+0,20%**
Fungi 0,69+0,25 0,37+0,11 3,18+0,22%*

*B= 0,95 (p>0,05); ** B=0,99 (p>0,01); *** B=0,990 (p>0,001)

Rezultatele obtinute relateazd cd la gainile oudtoare, indicele bacteriilor coliforme in
perioada Inceputului ouatului (145-165 zile) a constituit 8,85+0,29 log UFC/g, cu variatii practic
constante de 8,37+0,74 log UFC/g la mijlocul perioadei ouatului (290-310 zile) si 8,794+0,61 log
UFC/qg la finele perioadei ouatului (290-310 zile).
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De mentionat faptul ca indicele bacteriilor din genul Salmonella spp. a avut variatii relativ
reduse, precum (0,65+0,16 log UFC/g la varsta de 145-165 de zile cu o crestere dubla de 1,66+0,24
log UFC/g (p>0,05), la finele perioadei ouatului (450-470 de zile. Ca indice marit al formelor de
bacterii |-a constituit Streptococii, care au avut valori de 2,52+0,09 log UFC/g la varsta pasarilor
de 145-165 de zile, cu o majorare de pana la 3,14+0,20 log UFC/g (p>0,05), la finele perioadei de
ouat 450-470 de zile. Indicele Stafilococilor a variat de la 1,15+0,37 log UFC/g la inceputul
perioadei ouatului avand o crestere de pana la 2,57+0,24 log UFC/g (p>0,05), la finele perioadei
de ouat (450-470 de zile). Bacteriile din genul Proteus la inceputul perioadei de ouat a avut variatii
de 0,70+0,09 log UFC/g cu o crestere semnificativa la finele perioadei de ouat de pana la trei ori
avand valori de pana la 3,06+0,20 log UFC/g (p>0,001) la finele perioadei de ouat (450-470 de
zile). Considerabil a crescut si numarul de fungi, care au variat de la 0,69+0,25 log UFC/g la
inceputul perioadei ouatului pand la 3,18+0,22 log UFC/g (p>0,01) la finele perioadei de ouat.
Referitor la bacteriile din genul Mycoplasma se mentioneaza ca la inceputul perioadei ouatului a
avut valori de 0,68+0,21 log UFC/g, iar la finele perioadei ouatului acest indice s-a dublat,
constituind 1,45+0,18 log UFC/g (p>0,05).

Datele obtinute permit de a relata ca pe parcursul perioadei de ouat, se majoreaza
semnificativ toti indicii bacteriologici, unii fiind dublati sau chiar triplati, fapt ce denota ca
concomitent se maresc si riscurile de aparitie e unor boli contagioase, pe fonul carora este prezent
si riscul declansarii salmonelozei aviare.

Concomitent cu cercetdrile bacteriologice efectuate la gainile oudtoare au fost cercetate si
incidenta peritonitelor vitelinice la cadavrele géinilor ouatoare.

Dupa necropsia cadavrelor, o atentie deosebita s-a atras la starea organelor de reproductie si
in special la ovare, oviduct si respectiv prezenta sau lisa peritonitelor vitelinice, leziune
patomorfologicd “’patognomica”, care este practic frecventd la majoritatea numarului pasarilor
contaminate cu bacterii din genul Salmonella spp. Pe figurile 1 si 2 sunt prezentate imaginile care
reprezinta gainile oudtoare cu modificari tipice de peritonita vitelinica.

Pe figura 1 sunt reprezentate modificarile patomorfologice la cadavrele gainilor ouatoare,
care reprezinta mase coagulare de ovule sparte in cavitatea abdominala, precum si 0 multime de
ovule afectate, de culoare cafeniu-inchisa, acumulare de amestec exsudat-tesut cu adaos de fibrina,
iar pe figura 2 sunt reprezentate masele de amestec exsudat cu continut al ovulelor sparte, cu
prezenta de continut al ovulelor printre intestine si in cavitatea abdominala.

i

Figura 1. Peritonita vetelinica la Figura 2. Peritonita vetelinica la cadavrul
cadavrul de gdina oudtoare (peritonita de gaina oudtoare (peritonita vetelinica,
vitelinica, cu ovule deformate si de ovule sparte si continut de ovule printre
culoare bruna- cenusie). intestine).

Pentru a stabili incidenta bacteriilor din genul Salmonella spp. pe fonul altor bacterii la
cadavrele gainilor ouatoare, de la cadavrele necropsiate au fost prelevate probe de material
patologic pentru a stabili predominanta florei bacteriene, precum si nivelul de incidenta a
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bacteriilor din genul Salmonella spp. Prelevarea probelor a coincis cu perioada de colectare a
probelor pentru cercetare de la efectivul de gaini ouatoare (la perioada inceputului ouatului 145-
165 zile; mijlocul perioadei ouatului 290-310 zile si spre finalul perioadei ouatului 450-470 zile).
Probele pentru cercetare au fost constituite din continutul intestinal, continutul peritoneal si al
oviductelor. Rezultatele acestui studiu sunt prezentate in tabelul 2. Analizand datele din tabel se
poate de mentionat ca fonul microbian este reprezentat de o asociere diversa de microorganisme
coliforme, strepto si stafilococica, dar di de bacterii din genurile Proteus si fungi microscopici.

Tabelul 2. Componenta microbiologica a materialului pentru cercetare prelevat de la
cadavrele gainilor ouatoare (n=5), (n=5), log UFC/g

Termenii de prelevare a probelor pe perioada ouatului (zile)
Tipul bacteriilor 145-165 290-310 450-470
(inceputul ouatului) (mijlocul perioadei (finalul perioadei
P ouatului) ouatului)
Salmonella spp. 2,61+0,15 2,77+0,08 3,38+0,26
E.coli 10,430,12 9,43+0,68 10,270,21
(bact. coliforme)

Mycoplasma 2,04+0,20 2,65+0,11 2,77+0,24
Streptococi 3,33+0,25 3,14+0,33 3,84+0,19
Stafilococi 2,30+0,30 2,05+0,42 3,84+0,12%*

Proteus 2,08+0,28 2,25+0,11 3,93+0,41*
Fungi 2,02+0,25 1,73+0,20 3,88+0,17%*

*B=0,95 (p>0,05); ** B=0,99 (p>0,01);

La cadavrele gdinilor ouatoare, indicii microflorei intestinale si de la nivelul oviductelor au
demonstrat indici semnificativi mariti ai bacteriilor de toate genurile.

In perioadele mentionate, indicele bacteriilor coliforme la cadavrele giinilor a variat de la
10,43+0,12 log UFC/g la inceputul perioadei ouatului (145-165 de zile), osciland cu variatii de
10,27+0,21 log UFC/g, la cadavrele giinilor cu varsta de 450-470 (finalul perioadei ouatului). in
acelasi timp, indicele bacteriilor din genul Salmonella, a crescut de la 2,61+0,15 log UFC/g la
cadavrele gainilor ouatoare (inceputul ouatului 145-165 de zile ) si pana la 3,38+0,26 log UFC/g
la cadavrele gainilor cu varsta de 450-470 de zile. Indicele bacteriilor din genul Streprococcus a
avut variatii de la 3,33+0,25 log UFC/g la cadavrele gainilor cu varsta de 145-165 de zile atingand
valori de pand la 3,84+0,19 log UFC/g la cadavrele gainilor spre finele perioadei de ouat (450-470
de zile). Indicii valorici ai bacteriilor din genul Stafilococus au avut variatii de la 2,30+0,30 log
UFC/g la inceputul perioadei de ouat, atingdnd valori de 3,84+0,12 log UFC/g (p>0,01), la
cadavrele gainilor oudtoare spre finele perioadei de ouat. Relativ Tnalti au fost si indicii fungilor
cu variatii 2,02+0,25 log UFC/g la inceputul perioadei ouatului cu o crestere semnificativa, pana
la 3,88+0,17 log UFC/g (p>0,01), la cadavrele de gdini la finele perioadei de ouat. La finele
perioadei de ouat, variatii inalte au avut si indicii bacteriilor precum Proteus si Mycoplasma, avand
indicii de pana la 3,93+0,41 log UFC/g (p>0,05) si 2,77+0,24 log UFC/g, respectiv.

Rezultatele obtinute demonstreaza ca spre sfarsitul perioade de ouat, numarul bacteriilor
conditionat patogene creste si totodata semnificativ creste si numadrul bacteriilor din genul
Salmonella, fapt care ar putea duce si la declansarea unor boli bacteriene la efectivele de pasari,
dar mai cu seama a salmonelozei.

CONCLUZIT

1. Rezultatele obtinute permit de a relata cd indeplinirea masurilor sanitare veterinare si
curativ profilactice in cadrul intreprinderilor avicole, nu diminueaza pe deplin riscurile de
contaminare cu bacterii din genul Salmonella spp. , persistand in continuare o problema importanta
pentru sandtatea efectivelor de pasari, precum si riscuri majore pentru sanatatea publica.
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Cercetarile bacteriologice efectuate au demonstrat, ca componenta microflorei conditionat
patogena cu cel mai inalt indice a fost reprezentata de bacterii din genul E. coli (bacterii coliforme,
constituind 10,27+0,21 log UFC/g) la cadavrele gainilor cu varsta de 450-470 de zile, la care in
acelasi timp si bacteriile din genul Salmonella spp. au avut indici majorati, reprezentand valori de
3,38+0,26 log UFC/g, fapt ce denotd riscuri crescute pentru efectivele de pasari si pentru produsele
avicole.
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